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SUBGRUPO DE MEJORA GENÉTICA Y FISIOLÓGICA. 

Objetivos principales:

1. Evaluar la tolerancia a la podredumbre radical provocada por Phytophthora

cinnamomi.(ensayos/inoculación)

2. Seleccionar individuos tolerantes para la instalación de huertos semilleros. (arboles escape)

3. Seleccionar y propagar clones tolerantes a Phytophthora cinnamomi/sequía (variedad sintética).

2017. Grupo de trabajo lucha contra La Seca (MITECO – MAPA). 3 subgrupos:

- Subgrupo 1: Inventarios y seguimiento.     Coordinador: S.G. Sanidad e Higiene Vegetal y Forestal (MAPA)

- Subgrupo 2: Mejora genética y fisiológica. Coordinador: S.G. Política Forestal y Lucha contra Desertificación (MITECO)

- Subgrupo 3: Gestión agrosilvopastoral.     Coordinador: S.G. Política Forestal y Lucha contra Desertificación (MITECO)

Punto de partida

ENCARGO A TRAGSA: Oct. 2019 –Sep. 2024 (60 meses) - 2.359452,76 €

COFINANCIA:

PARTICIPAN:



Esquema del programa y actuaciones ejecutadas

Selección y muestreo de 

progenitores en campo

En focos de seca En otras poblaciones

Ensayos de tolerancia a Phy en 

la progenie

(inoculación en vivero 2 anual.)

Identificación de 

marcadores 

asociados a 

tolerancia

Estudio 

componente 

biológico del 

suelo

Identificación de 

progenitores más 

tolerantes

Clonación de los 

brinzales tolerantes 

(micropropagación y 

estaquillado)

Huertos 

semilleros
Mezcla de clones

Ensayos de 

tolerancia en 

campo

Desarrollo 

técnicas de 

micropropagación

Identificación 

molecular de 

clones mediante 

SNPsAdmisión como 

materiales de base en 

el Registro Nacional 

Estudio de 

variabilidad genética 

de las poblaciones



• Identificación de 83 familias de alcornoques tolerantes (70 de RP1-5+G) y 13 de la RP6-7, y 50

familias de encina tolerantes de la RP11 a partir de la selección realizada en 52 focos de seca

(149 alcornoques y 58 encinas) y en 18 poblaciones de las principales RPs (87 alcornoques y 90

encinas)

• Se han cultivado > 20.000 brinzales para la evaluación por tolerancia a doble estrés Phy+Ws lo

que ha permitido identificar las familias tolerantes y desarrollar marcadores moleculares

asociados a tolerancia a estrés por Pc

• Existen diferencias significativas entre poblaciones por tolerancia a estrés Pc+Ws con

heredabilidades estimadas de 0,09 (Quercus suber) y 0,12 (Q. ilex)

• La diversidad genética de encina es significativamente mayor que la de alcornoque

• Inducción de embriogénesis somática en 52 genotipos adultos y 65 juveniles de alcornoque.

Se han producido más de 4000 plantas destinadas al establecimiento de ensayos de campo y

comprobación de la tolerancia en vivero.

• Se ha hecho diagnóstico molecular de presencia de P. cinnamomi en los pies candidatos a

tolerantes.

• Identificación de 399 OTUs de oomicetos, 2085 OTUs de hongos y 20747 OTUs de bacterias.

Trichoderma con actividad antagonista de Pc, Agaricus, saprófito son hongos más abundantes

en los pies candidatos que en los sintomáticos. Las bacterias más abundantes son rhizobacterias y

bacterias promotoras del crecimiento. (tecnica soil baiting; medir presencia Phytophtora en rizosfera

de los candidatos)

Principales resultados de la Fase I



Actuaciones nueva fase del programa (2024/28).

Entidades participantes

1. Ministerio para la Transición Ecológica y el reto Demográfico.

2. Junta de Andalucía.

3. Junta de Extremadura.

4. Junta de Comunidades de Castilla – La Mancha.

5. CICYTEX.

6. TRAGSA (I+D G. Nuevas Tecnologías / Vivero Maceda)

7. Universidad de Córdoba (UCO).

9. Universidad de Extremadura (UEX).

10. Universidad de Huelva (UHU).

11. Universidad Complutense de Madrid (UCM).

12. Universidad Politécnica de Madrid (UPM).

13. Universidad de Valencia (UV).

14. IMIDRA

15. Misión Biológica de Galicia (MBG - CSIC).

16. ICIFOR-INIA.

PRESUPUESTO; 3.098.652,36 €.



JORNADAS DE CO-CREACIÓN DE LA 

GUÍA DE LA DEHESA DEL FUTURO.

Nuevas actuaciones contempladas en la Fase II

• Creación de una base de datos con todos los datos del

Programa

• Ampliación de la base genética de las poblaciones de

mejora (RP1-5+G, RP6-7 para alcornoque y RP11 para

encina), seleccionando y evaluando nuevos árboles que

nos permitan disponer de 70-80 componentes en población.

• Ensayo en invernadero de las progenies

• Establecimiento de ensayos en campo de las progenies

de familias tolerantes.

• Mejora de las técnicas de injertos tanto para producción

como par los huertos semilleros

• Establecimiento de huertos semilleros de cada población

de mejora, y de bancos clonales.

• Ensayos de validación de clones para su registro como

mezcla de clones.

• Explorar la capacidad antagonista de endófitos, con idea

de producir planta biotizada con hongos y baterías

presentes en cada zona.
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¡MUCHAS GRACIAS POR LA ATENCIÓN!

Contactos: 

fperez@miteco.es FELIPE PÉREZ MARTÍN

jlpozo@miteco.es JOSE LUIS DEL POZO BARRÓN 

bcuenca@tragsa.es BEATRIZ CUENCA VALERA 

Jefe de Área de la Subdirección General de Política 

Forestal y Lucha contra la Desertificación de la Dirección 

General de Biodiversidad, Bosques y Desertificación

Director del CNRGF “El Serranillo”

Responsable de Actuaciones y Proyectos de TRAGSA
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